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Resumen

Introduccion. La infeccion por Helicobacter pylori se ha vuelto un problema econémico y de salud publica, convirtiéndose
en una enfermedad prevalente. La principal preocupacion es que algunas cepas estdn asociadas con el cancer gastrico,
especialmente los genes vacA y cagA. Objetivo. Identificar la presencia de los genes vacA y cagA en cepas de Helicobacter
pylori aisladas a partir de muestras de biopsias géstricas. Metodologia. Se realizé un estudio transversal descriptivo. La unidad
de andlisis fueron las muestras gastricas endoscépicas. La seleccién de los pacientes la realizé un gastroenterélogo. Se aplicé la
técnica de Reaccion en Cadena de la Polimerasa en tiempo real para la identificacion de los genes de virulencia, cagA y vacA de
los cultivos positivos al Helicobacter pylori. Resultados. Se obtuvieron 97 participantes; sin embargo, se obtuvo un porcentaje de
recuperacion de Helicobacter pylori en cultivo de 26 %. Todas las muestras fueron positivas para el gen ribosomal rRNA16s y los
genes de virulencia cagA y vacA. La infeccién predominé en el sexo femenino con un 76 %, la edad promedio fue de 55 anos.
Se encontrd que el 64 % de participantes positivos tenfan diagnostico previo de infeccion por Helicobacter pylori. Conclusion.
Los genes de virulencia cagA y vacA, se encontraron todas las muestras positivas a Helicobacter pylori.
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Helicobacter pylori, Reaccién en Cadena de la Polimerasa, Oncogenes, Neoplasias Gastricas, Virulencia.

Abstract

Introduction. Helicobacter pylori infection has become an prevalent disease and an economic and public health problem. The
main concern is that some strains are associated with gastric cancer, especially the vacA and cagA genes. Objective. Determine
the prevalent Helicobacter pylori genotypes in patients who attended the Specialty Clinic of the Salvadoran Social Security
Institute. Methodology. A quantitative, descriptive, cross-sectional study was conducted. The unit of analysis was endoscopic
gastric samples. A consecutive non-probabilistic sampling was performed. The selection of patients was carried out by a
gastroenterologist. The real-time polymerase chain reaction technique was applied to identify the virulence genes, cagA and
vacA of cultures positive for Helicobacter pylori, using standardized methods. Results. Ninety-seven participants were obtained,
from whom a biopsy sample was acquired and cultured; however, the recovery rate of Helicobacter pylori in culture was 26 %.
All samples were positive for the 165 rRNA ribosomal virulence genes and the cagA and vacA oncogenes. The infection was
predominant in females, with 76 %, and the average age was 55 years. It was found that 64 % of positive participants had
a previous diagnosis of infection with Helicobacter pylori. Conclusion. The virulence genes cagA and vacA were found in all
samples positive for Helicobacter pylori.

Keywords
Helicobacter pylori, Polymerase Chain Reaction, Oncogenes, Stomach Neoplasms, Virulence.

Introduccion actualidad, Hp es la Unica bacteria que ha

logrado esta distincion catalogada como
Lla alta incidencia de infeccion por  peligrosa en términos de oncogenicidad.
Helicobacter — pylori ~ (Hp)  contribuye,  Segun esta informacién, la colonizacion

probablemente, al hecho que la mortalidad
por cancer gastrico, ocupa el segundo
lugar entre las muertes por céncer en
todo el mundo™. Debido a la relacion de
causalidad entre Hp y tumores gastricos,
la International Agency for Research on
Cancer (IARC) reconocié al Hp como un
carcinogénico del Grupo 1; esto indica
que es un carcindbgeno definitivo™, En Ia

gastrica por esta bacteria incrementa hasta
seis veces el riesgo de padecer céncer
gastrico, comparado con personas que
no presentan colonizacién, por lo que ha
sido la Unica bacteria con una asociacion
importante con el adenocarcinoma gastrico;
ademads, se ha visto relacionada con una
de las principales causas de muertes por
cancer a nivel mundial™,
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Esta enfermedad se ha convertido en un
problema de salud publica por su alta preva-
lencia; ademés, las medidas de prevencion
no han sido identificadas de manera clara;
lo hace que sea necesario tener datos loca-
les sobre los factores de virulencia presen-
tes en las cepas de Hp aisladas de pacientes
salvadorefios, mediante la deteccion de sus
genes cagA y vacA™,

La reaccion en cadena de la polimerasa
en tiempo real (PCR-RT) permite identificar
genes relevantes en el diagnostico de varias
enfermedades, y esto incluye la deteccion
de factores de virulencia de Hp. Las pruebas
endoscopicas en pacientes con infecciéon
por Hp y dispepsia frecuentemente revelan
diagndsticos como la gastritis cronica an-
tral, gastritis erosiva antral y gastritis nodu-
lar antral, los cuales se han asociado con la
presencia de los genes de virulencia de Hp,
cagA y vacA. Ademas, las lesiones gastricas
premalignas mds comunes, como la atrofia
gastrica, la metaplasia intestinal y la displasia
de bajo grado, también estén asociadas a es-
tos mismos factores de virulencia de Hp""i,

La prevalencia del gen cagA es del 50 %,
mientras que la del genes de virulencia vacA
es del 87,5 %", estos datos son fundamenta-
les para el desarrollo de estrategias de salud
publica, orientadas a la deteccién y el mane-
jo eficaz de la infeccion.

Las proteinas cagA y vacA son conside-
radas marcadores de virulencia importantes
en Hp. Estos marcadores pueden identificar-
se con mayor facilidad, a través de los genes
que los codifican, denominados genes aso-
ciados a la virulencia. Ademas, se ha detecta-
do la presencia simultdnea de Hp en la cavi-
dad oraly la mucosa géstrica, con variaciones
en la prevalencia, segun la poblacion anali-
zada, el método de muestreo y las técnicas
empleadas para la deteccion de la bacteria®™.

La presencia de Hp en la mucosa oral
de pacientes con dispepsia conlleva a una
diseminacion, con potencial de reinfeccion
después de administrar un tratamiento
para la erradicacion de Hp, por lo que ideal-
mente se debe de aplicar un tratamiento
para la cavidad oral.

Es fundamental identificar las cepas
con potencial oncogénico en la poblacién
general. En los casos de cancer gastrico,
estas cepas suelen ser altamente virulen-
tas y se ha documentado que, en algunos
individuos, pueden coexistir multiples ce-
pas oncogénicas en la mucosa gastrica.
Por ello, resulta esencial profundizar en
el estudio de los genes de virulencia aso-
ciados a oncogenicidad en Hp, asi como
fortalecer las estrategias para la erradica-
cién de la bacteria,

En El Salvador no existe ningun estudio
sobre genes de Hp y tampoco se cuen-
ta con este servicio diagnostico en el pais
para la poblacién en general, por lo que
toma relevancia esta investigacion. El obje-
tivo del estudio fue identificar la presencia
de los genes vacA y cagA en cepas de He-
licobacter pylori aisladas a partir de mues-
tras de biopsia gastrica.

Metodologia

La investigacion fue de tipo transversal des-
criptivo. Se realizé en el Hospital Regional de
Santa Ana y en el Consultorio de Especiali-
dades del Instituto Salvadorefio del Seguro
Social (ISSS), en el periodo de octubre de
2021 a marzo de 2022.

La unidad de anélisis fueron las muestras
endoscopicas de pacientes con diagndstico
de enfermedad géstrica. Se incluyeron a to-
das las muestras de los pacientes que acu-
dieron en el periodo estipulado para la reco-
leccion de datos y que cumplieran con los
criterios de inclusioén, los cuales fueron: pa-
cientes mayores de 18 afos de edad y que
consultaran en la especialidad de gastroen-
terologia del ISSS de Santa Ana o especiali-
dades en el departamento de San Salvador;
asi mismo, se considerd a los pacientes con
0 sin tratamientos previos para erradicacion
de Hp o pacientes que hayan recibido en
el Ultimo mes tratamiento con amoxicilina,
claritromicina o metronidazol por otra cau-
sa, aunque no sea la erradicacion de Hp; y
como Ultimo criterio se tomd a los pacientes
que aceptaron participar en el estudio.

La selecciéon de los pacientes la realizd
un médico gastroenterélogo, a partir de
los criterios de inclusion mencionados an-
teriormente, quien indicé a los investiga-
dores el paciente que era candidato para
incluir en el estudio.

En cuanto a las variables e indicadores
investigados, se obtuvo informacion gene-
ral de los participantes tales como: edad,
sexo, antecedente de la infeccion, diagndsti-
co endoscopico y la deteccion de los geno-
tipos de Hp, especificamente de vacA, cagA.

El instrumento de recoleccion de datos
fue una ficha en formato fisico. La infor-
macion de las variables de interés fue re-
copilada en dos momentos, el primero fue
cuando se tomaba la muestra endoscopica,
a partir del expediente del paciente, y el se-
gundo, al obtener los resultados del proce-
samiento de la muestra en el laboratorio de
microbiologia de la Universidad Evangélica
de El Salvador (UEES); hasta donde se trans-
portaron en tubos de ensayo con agua des-
tiladay en una hielera, para realizar el cultivo
de la bacteria y posterior realizaciéon de la
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técnica de PCR-RT para la identificacion de
los genotipos VacA, cagA y16s rRNA de los
cultivos positivos al Hp.

Cada una de las muestras fueron cultiva-
das a doble siembra (se realizé a partir de
la muestra 30, para mejorar el porcentaje de
recuperacion de la bacteria) en agar Colum-
bia enriquecido con 5 % sangre desfibrina-
da de caballo e inhibidores de enzimas de
crecimiento bacteriano y se colocaron en
una incubadora de CO2 con las condicio-
nes: 5-10 % de Oz, 5-10 % de COz, 80-90 %
de N, 35 - 37 °C, humedad del 95 %, hasta
siete dias antes de considerar negativo el
cultivo™, Para las colonias sugestivas de
Hp, se le realizd una coloracién de gram en
busca de bacilos curvos gram negativos, an-
tes de efectuar la PCR-RT, la cual se realizd
por métodos estandarizados®™", La extrac-
cion de acidos nucleicos se llevé a cabo a
partir de biopsias gastricas utilizando el kit
NucleoSpin® Tissue (Macherey-Nagel, Ale-
mania), siguiendo las recomendaciones del
fabricante; cada kit permitié la purificacion
de hasta 50 muestras. De cada extraccién se
obtuvo un volumen aproximado de 60 L
de ADN gendmico, cantidad suficiente para
realizar las reacciones en duplicado y garan-
tizar la reproducibilidad de los resultados.

Para la amplificacién de los genes vacA 'y
cagA, se empled la enzima iTag™ Universal
SYBR® Green Supermix, elaborando el més-
ter mix de acuerdo con las instrucciones del
fabricante. Las reacciones se realizaron en
un volumen final de 20 pL, incluyendo ce-
badores especificos para los genes vacA y
cagA. Las secuencias de los primers fueron
tomadas del estudio de Ranjbar et al,* que
ha demostrado alta sensibilidad y especifici-
dad para estas dianas moleculares.

Las amplificaciones por PCR en tiempo
real se ejecutaron en el equipo MiniOpticon
Real-Time PCR System MiniMyGo S°®, bajo
condiciones de termociclado previamente
validadas para la detecciéon de genes de Hp.
Todos los procedimientos se realizaron en
un ambiente estéril y controlado para evitar
contaminaciones cruzadas™.

Los datos obtenidos se procesaron en
una base de Excel, versién 2010 y se presen-
té en forma de tabla. Las variables cualita-
tivas fueron representadas en frecuencias y
proporciones, las variables cuantitativas se
presentaron usando medidas de tendencia
central. La informacion fue resguardada por
los investigadores y posteriormente, entre-
gada a la UEES para su resguardo final. Se
calcularon los promedios, las frecuencias y
los porcentajes para obtener los resultados.

A cada uno de los participantes se les
solicité el consentimiento informado al
verificar que cumplia con los criterios de

inclusion, en el cual se les explicaba la im-
portancia del estudio, asi como el respeto
a los principios éticos y la confidencialidad,
gue no habia remuneracion y que los datos
serfan utilizados de manera grupal y con fi-
nes de investigacion cientifica. El protocolo
de investigacion fue sometido a evaluacion
por el comité de ética de la UEES, siendo
aprobado en el acta 187, con fecha 09 de
agosto del 2019. También se someti6 a eva-
luacién por el comité de ética del ISSS y fue
aprobado el 29 de junio de 2020. Se conté
con la aprobacion de los gastroenterélogos
del ISSS, asi como por los directores de los
centros de salud donde se llevd a cabo la in-
vestigacion (Consultorio de Especialidades y
Hospital Regional ISSS Santa Ana).

Resultados

Se recolectd informacion de 97 participan-
tes, de los cuales se obtuvo una muestra de
biopsia que fue sometida a cultivo. No obs-
tante, se logré una recuperacion de Hp en
el 26 % de los casos, es decir, 25 muestras
resultaron positivas. A continuacion, se pre-
sentan los resultados obtenidos a partir de
las muestras positivas a Hp. Segun los datos
generales recopilados, la infeccion predo-
mind en el sexo femenino con un 76 %, la
edad promedio fue de 55 afios (desviacion
estandar de 16,3), con una edad minima de
25 afos y méxima de 85 afos. En cuanto a
los antecedentes de la infeccion por Hp, se
encontrd que el 64 % de los participantes
positivos tenfan diagndstico previo de infec-
cién, lo que indica que probablemente eran
pacientes reinfectados o en los que no se
logré erradicar la bacteria.

Dentro de los datos endoscépicos reco-
lectados (Tabla 1), en donde el diagnostico
de gastropatia/gastritis aguda fue el que
predomind en el 60 % de los casos, segui-
do de la gastropatia erosiva con el 20 %, en
menor proporcidon con 8 % se encontrd la
gastritis nodular y esofagitis y la Ulcera gés-
tricay duodenal en 4 %.

En la Tabla 2 se muestra que los dos
oncogenes, vacA, cagA, fueron detecta-
dos en la totalidad de las muestras po-
sitivas para Hp (n=25).

Discusion

La finalidad del estudio fue identificar los
genotipos de cepas de Hp, por lo cual se re-
colectaron muestras gastricas endoscépicas
para ser cultivadas; sin embargo, se obtuvo
un porcentaje de recuperacidon menor, en
relacion con la cantidad de muestras reco-
lectadas. En un estudio realizado en Costa
Rica, determinaron la viabilidad del cultivo
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de la bacteria Hp, a través de la obtencién de
biopsias gdstricas, en el que se incluyeron 44
participantes y se recuperd Hp en 27 biop-
sias, teniendo un porcentaje de recuperacion
del 61,4 %, es decir, el porcentaje de recu-
peracion en cultivo, fue menor en relacion
con la cantidad de muestras tomadas. Esto
se puede dar debido a que las condiciones
de transporte y crecimiento de Hp son exi-
gentes; ademas, requiere de un medio re-
ducido de Oz y cargado de COy, al contrario
de la gran mayoria de las bacterias. Ademas,
segun lo menciona Molina-Castro et al,, en-
tre algunas de las razones que pueden influir
en un resultado falso negativo en el cultivo,
estan la contaminaciéon excesiva, debido a
que no permite aislar exitosamente las colo-
nias de Hp, un estado fisioldgico alterado de
la bacteria y una baja carga bacteriana en la
muestra, ya que producen una alteracion en
su entorno y reducen su viabilidad, dificul-
tando el crecimiento en medios de cultivo*".

Tabla 1. Diagnostico endoscépico

Diagnéstico Frecuencia Porcentaje
Gastropatia/gastritis 15 60 %
aguda

Gastritis nodular 2 8%
Ulcera géstricay ' 2%
duodenal

Gast‘ropat\a 5 20%
erosiva

Esofagitis 2 8%
Total 25 100 %

Tabla 2. Muestras positivas a los genes de Helicobacter
pylori mediante PCR-RT

. Frecuencia .
Genotipo (n=25) Porcentaje
VacA 25 100 %
CagA 25 100 %

Entre los participantes del estudio, el
grupo femenino fue el predominante; a di-
ferencia del estudio «Prevalencia de Hp en
pacientes asintomaticos en Ecuador» se en-
contré que la infeccion por Hp predominé
en el sexo masculino con un 51,5 %; ademas,
se expone gue los habitos de higiene influ-
yen en el aumento significativo de casos en
el sexo masculino™™, Sin embargo, hay que
destacar que las mujeres son las que mas
consultan, en comparaciéon a los hombres,
por lo que esto puede incrementar la pro-
porciéon de mujeres infectadas'.

Hay estudios que demuestran que existe
un incremento en la prevalencia de la infec-
cion de Hp segun el sexo™, otros que re-
portan que en el sexo femenino predomina
la infeccion®™* sin embargo, esta diferencia
no es tan significativa, por lo que al final se
dice que la distribucién de la enfermedad
es homogénea, segun el sexo™. Inclu-
so se han creado modelos para predecir la
prevalencia de la infeccién por Hp en fun-
cion de las condiciones climaticas; al final
se concluye que en paises en desarrollo, la
prevalencia de esta infeccion sigue siendo
alta, aparentemente sin importar condicio-
nes climaticas o el sexo de los pacientes.

En cuanto a la edad mas afectada por la
infeccion por Hp se encontrd un estudio de
Cuba que reporta un promedio de edad de
pacientes infectados de 69 afnos, siendo la
edad méxima entre los 60 y 69 afos (57,1 %
infectados)®; sin embargo, la edad prome-
dio varfa segun la regién, es decir, la pre-
valencia se comportard diferente en cada
grupo de edad y regiones del mundo. En los
pafses en desarrollo, las cifras de prevalen-
cia mas altas, rondan entre el 60-80 % en la
poblacién adulta, a diferencia de los paises
con desarrollo socioeconémico alto, la tasa
de infecciéon se ve reducida al 30-50 % en
poblacion adulta®. Se ha encontrado que la
mayor prevalencia se situa en Africa (79,1 %),
seguido de Sudamérica y el Caribe (63,4 %),
y por Ultimo estdn Norteamérica (37,1 %) vy
Oceania (24,4 %)*. Las variaciones en cuan-
to a la region, se deben a las condiciones de
higiene, asi como el acceso al agua potable,
hacinamiento, alimentacién y clima; ademas,
depende de cada guia o lineamiento que
se tenga en cada pals para el diagnostico
y tratamiento™,

La edad promedio en este estudio se
encuentra en el rango de lo reportado por
otros investigadores®*, El reconocimiento
del grupo de edad més afectado es impor-
tante, debido a que en estos grupos deben
de intensificarse las medidas de vigilancia,
deteccién y tratamiento®™,

En cuanto a los participantes que pre-
sentaron como antecedente el diagnostico
previo de infeccion por Hp, se puede obser-
var que la mayorfa de los pacientes ya tenian
este antecedente. Segun un estudio realiza-
do en México, se encontrd que la recurrencia
anual de infeccion por Hp fue del 9,3 % con
una reinfeccién anual del 7 %, este dato fue
menor en comparacion con los datos que
se reportan para paises en vias de desarrollo
con mayor prevalencia de Hp*". También, se
menciona que, los pafses desarrollados, tien-
den a una baja prevalencia de infecciéon por
Hp*i. En cuanto al tipo de cepas encontradas,
cagA y vacA fueron aisladas en reinfeccion.
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La tasa de reinfecciéon para cagA fue de 10 %
y de 5,3 % para vacA™, L a alta prevalencia de
infeccion por Hp podria explicar que los pa-
cientes de este estudio tenfan antecedente
de diagndstico por infeccion de Hp y proba-
ble reinfeccion o recidiva.

Los diagnosticos endoscopicos que se
encontraron en el presente estudio, fueron
la gastropatia, gastritis aguda, gastropatia
erosiva, Ulcera gastrica y duodenal, gastritis
nodular y esofagitis, en los pacientes que re-
portaban infeccién por Hp. En Panama&®, se
realizd un estudio, en donde se encontraron
los diagndsticos endoscopicos de gastri-
tis erosiva (33,5 %), gastritis nodular (3,5 %),
gastropatia no erosiva (48,6 %), metaplasia
intestinal gastrica (5,14 %), Ulcera duodenal
y gastrica (4,2 %), en las cuales se encontro
asociacion entre gastritis nodular, meta-
plasia intestinal, Ulcera duodenal y Ulcera
gastrica con la infeccién por Hp. Asimismo,
Duarte-Chang, menciona que existen estu-
dios que reportan la asociacion entre gastri-
tis nodular, enfermedad ulcerosa pépticay la
infeccion por Hp™ i,

Segun un estudio de Guatemala sobre
lesiones premalignas, encontraron que en-
tre los casos estudiados, el 83 % presentd
alguna lesién premaligna como atrofia, me-
taplasia o displasia, dentro de las cuales, la
mas frecuente fue la atrofia gastrica (70 %),
seguida de metaplasia intestinal gastrica
(11 %) y la displasia (2 %). Al revisar la pre-
sencia de Hp, en estos hallazgos endosco-
picos, se encontrd que en la atrofia, el 62 %
presentaba infeccion por Hp, en la metapla-
sia intestinal, el 66 % vy en la displasia epite-
lial géstrica el 67 %

Los hallazgos endoscopicos son impor-
tantes en la infeccién por Hp, ya que per-
miten la deteccién de lesiones premalignas;
debido a esto se han creado los criterios de
la clasificacién de Kioto, los cuales evaldan
la atrofia, metaplasia intestinal, pliegues en-
grosados y nodularidad; sin embargo, ideal-
mente, estos patrones deben tener la confir-
macion histoldgica, la cual al momento sigue
siendo el estandar de oro para su diagnostico
histopatolégico. No obstante, el diagndstico
endoscépico optico tiene importancia, ya
que permite ahorrar biopsias innecesarias en
casos determinados; incluso, se habla de que
la aplicacion de la inteligencia artificial en el
diagnostico endoscépico podria mejorar la
efectividad del diagndstico®”.

En cuanto a la genotipificacién, se en-
contrd que los dos oncogenes de interés
para el estudio, cagA, vacA y el gen ribo-
somal rRNA 16s, fueron detectados en
todos los participantes positivos a Hp. Se
dice que la prevalencia de las cepas cagA
y vacA es variable; se reportan datos en

Ghana del 74,8 %, Nigeria 90 %, Sudafrica
95 %, Japdn 100 %, Brasil 47,8 %, en Colom-
bia del 43 % al 90,5 %, entre otros* datos
en el rango de las proporciones encon-
tradas en este estudio.

En un estudio realizado en El Salvador,
en el 2021, detectaron la presencia de Hp,
mediante PCR en el 20 % de agua de rie-
go para cultivos de alimentos. De estas, el
100 % de las cepas aisladas fueron portado-
ras de los genes vacA y cagA®, estos hallaz-
gos coinciden con los datos encontrados
en el presente estudio.

La amplificacion del gen rRNA 16s se rea-
lizb para confirmar la identificacién de Hp,
este gen ribosomal es ampliamente utili-
zado para la identificacion de Hp ya sea en
muestras de heces y sangre, por medio de
las diferentes técnicas (PCR-RT, anticuerpos,
antigenos); ademas, aunque no esta directa-
mente involucrado en la resistencia a los an-
tibidticos, se usa en estudios junto con otros
genes para rastrear cepas resistentes™!,

En el Informe de consenso de Maastricht
V/Florencia, se retoma el tépico sobre la im-
portancia de la erradicacion de Hp y men-
ciona que puede ser exitosa para prevenir la
progresién al cancer gastrico, debido a que
las personas que tienen cepas con alguno
de los «fenotipos de cancer gastrico» poseen
un mayor riesgo de cancer",

También menciona que, en el caso de los
pacientes infectados y que presentan gas-
tritis cronica activa, la erradicacion del Hp es
la cura de esta enfermedad, mejorando la
sintomatologia y calidad de vida de las per-
sonas afectadas. Varios metaanalisis demues-
tran que la lesién premaligna atrofia gastrica,
puede revertirse hasta cierto punto, tanto en
el antro como en el cuerpo gastrico".

Asi mismo, retoma los beneficios clinicos
y econdmicos de la erradicacion de Hp y
refiere que hay estudios que han evaluado
la relacion coste-eficacia de las politicas de
deteccion y tratamiento de Hp, para la pre-
vencion del cancer gastrico, concluyendo
que la deteccién y el tratamiento de Hp es
rentable que se pueden ver efectos a corto
y mediano plazo, y que la reducciéon de la
infecciony los costos de las complicaciones,
se ven a largo plazo. Este beneficio puede
ser mayor en las comunidades con un alto
riesgo de céancer gastrico, disminuyendo
la grave carga de morbilidad y mortali-
dad de esta enfermedad".

Segun el Maastricht V, los pafses que tie-
nen un riesgo considerablemente mayor de
cancer gastrico, principalmente por la alta
prevalencia de cepas oncogénicas, deberian
de ofrecer deteccion y vigilancia endoscépi-
cay/o serolégica, dirigidas principalmente a
personas entre 50-65 0 70 anos".
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Una de las limitaciones mas importantes
deesteestudiofuelainterrupcién delmismo,
debido a la epidemia por COVID-19, desde
la compra de insumos, hasta la suspension
de endoscopias. Esto produjo un retraso en
la ejecucion de la investigacion, a pesar de
esto, no se vieron afectados los resultados.

Segun los resultados de esta investiga-
cion, la importancia de la implementacion
de técnicas moleculares es notoria, para la
deteccién de oncogenes que estén a dispo-
sicion de la poblacién en general; ademas,
la ampliacién de la busqueda no solo debe
limitarse a los oncogenes, sino también de
los genes relacionados a la resistencia an-
timicrobiana para realizar vigilancia epide-
mioldgica para Hp"™,

Conclusion

La mayoria de los participantes tenia diag-
nostico previo de infeccion por Hp, dato que
toma importancia, ya que implica la existen-
cia de reinfeccién o la falla en la erradicacion
o recidiva de la bacteria.

Los principales diagndsticos endosco-
picos fueron las gastropatias/gastritis agu-
das, seguida de gastropatia erosiva, gastro-
patia nodular, esofagitis y Ulcera gastrica.
Dichos hallazgos podrian ser producidos
por la presencia de la bacteria y algunos de
estos diagndésticos endoscopicos son re-
conocidos como lesiones premalignas en
otras investigaciones.

En el presente estudio, los dos genes
de virulencia estudiados, cagA, vacA se en-
contraron presentes en todas las muestras
en las que se aislé Hp, este dato toma rele-
vancia debido al riesgo de céncer gastrico
que producen estas cepas.
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